
Next Generation Sequencing GeneReader System
Új generációs szekvenáló platform.
Forradalmian új megközelítés az onkogén diagnosztikában.
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Automatizált
lépések:

-  Feldolgozható mintaszám: 1-40 minta futtatásonként
������ �-�H�O�H�Q�O�H�J���H�O�p�U�K�H�W�O���S�D�Q�H�O�H�N��
 Parafnba ágyazott szöveti metszetekre (FFPE) 
 és folyékony biopsziás mintákra egyaránt használható 
 (Tüd�O DNS, Tüd�O RNS Fúziós panel, BRACA és kombinált szöveti panel.)
������ �7�H�O�M�H�V���O�D�E�R�U�D�W�y�U�L�X�P�L���N�L�p�S�t�W�p�V���D��QIAGEN által - beleértve a bioinformatikai 
 kiértékeléshez szükséges IT eszközöket és szoftvereket is.
-  Minden teljesen automatizált, az adatfeldolgozás és kiértékelés 
�� �Y�D�O�D�P�L�Q�W���D�]���H�J�\�H�V���O�p�S�p�V�H�N���N�|�]�W�L���P�L�Q�W�D���P�L�Q�O�V�p�J�E�L�]�W�R�V�t�W�i�V�L���O�p�S�p�V�H�N���L�V��
-  A klinikus számára releváns és felhasználható információt 
�� �U�L�S�R�U�W���I�R�U�P�i�W�X�P�E�D���I�R�J�O�D�O�M�D��
������ �.�|�Q�Q�\�H�Q���i�W�O�i�W�K�D�W�y���p�V���N�L�V�]�i�P�t�W�K�D�W�y���I�X�W�W�D�W�i�V�L���N�|�O�W�V�p�J�H�N����
 Minden eddigi metodikánál olcsóbb variáns/teszt költség. 
 Tökéletes a ko-mutációk kimutatására is.

Automatizált munkafolyamat. 
�$�]���H�O�V�O���R�O�\�D�Q���~�M�J�H�Q�H�U�i�F�L�y�V���V�]�H�N-
venálási rendszer (NGS), mely a 
klinikailag releváns mutációk és 
komutációk klinikusok számára 
�H�J�\�p�U�W�H�O�P�^�H�Q���K�D�V�]�Q�i�O�K�D�W�y���W�H�U�i�S�L-
ás hatóanyag megnevezésével 
�D�X�W�R�P�D�W�L�N�X�V���D�Q�D�O�t�]�L�V�W���Y�p�J�H�]��
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