— QIAGEN . , ———

sssse Next Generation Sequencing GeneReader System

Uj generacids szekvenalo platform.
Forradalmian 0j megkozelités az onkogén diagnosztikaban. |  © E

Automatizalt munkafolyamat. )
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venalasi rendszer (NGS), mely a f 1FH &05 IS 405 HzYKUS
klinikailag relevans mutaciok es
komutaciok klinikkusok szamara [ $4%#
HJI\pUWHOP~HQ KDV]QiOKDW J altalanos agyré sz tumor
as hatdoanyag megnevezeésevel fIXG OKF &05
DXWRPDWLNXV DQDOt]LVW YpJH] '

Automatizalt - Feldolgozhato mintaszam: 1-40 minta futtatasonkent
iépések: -HOHQOHJ HOpPpUKHWO SDQHOHN
Parafnba agyazott sz6veti metszetekre (FFPE)
és folyékony biopszias mintakra egyarant hasznalhato
(Tud ADNS, Tud ®&NS Fuzids panel, BRACA és kombinalt szoveti panel.)
/THOMHYVY ODERUDWYULXPL NLpStWpV D QIAGEN &
kiértekeléshez szilkséges IT eszkbzOket és szoftvereket is.
QlAcube® QIAcube® NGS GeneReader™ Bioinformatics portfolio - Minden teljesen automatizalt, az adatfeldolgozas és kiértékelés
YDODPLQW D] HJ\HV OpSpVHN N|]WL PLQWD P
MINTA - A Kklinikus szaméara relevans és felhasznalhatd informaciot
e RS ULSRUW IRUPi{WXPED IRJODOMD
JQQ\HQ iIWOiWKDWy pV NLV]iPtWKDWy IXWWD
Minden eddigi metodikanal olcsobb varians/teszt koltseg.
Tokéletes a ko-mutaciok kimutatasara is.
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